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Banque de séquences
Thémes d'étude
Programmes et documents
Voir le classeur
Enregistrer

Imprimer

Couper

Nogkrwb=

=T A N | @ aue | e
11 12 13 14 15 16 17 18
8. Copier
9. Coller
10. Effacer

11. Convertir les séquences
12. Comparer les séquences
13. Action enzymatique

14. Graphique de ressemblance
15. Information sur ligne pointée
16.Code génétique

17.Grand curseur

18. Fermer toutes les fenétres

Informations sur la ou les séquence(s) sélectionnée(s)

Icone «informations sur la ligne pointée» pour obtenir des informations sur la sélection : soit d’'une ligne, soit de toutes les lignes en cliquant d’abord devant «

traitement ».

Attention : les pourcentages obtenus portent soit sur des différences soit sur des ressemblances.

Afficher le graphique de ressemblance (fonction Dotplot)

Pour comparer deux séquences afin de détecter les régions de fortes similarité :

» Sélectionnner les séquences deux a deux
* Menu «Traiter/graphique de ressemblance »

Une suite de points disposés en diagonale indique les régions de similarité entre les 2 séquences.
La portion colorée de la séquence au-dessus est déterminée par la position du réticule.
La couleur rouge correspond aux éléments identiques, la couleur noire aux éléments différents, la|

couleur bleu a la position exacte du réticule
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